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Resumen

El objetivo del trabajo es reportar dos casos de tripanosomiasis canina causada por
Trypanosomaevansi,unode ellosfatal,en perrosde doslocalidadesrurales deldepartamento
de Salto, Uruguay. Los casos se presentaron en setiembre de 2024 y noviembre de 2025.
Ambos perros presentaron sintomatologia clinica, hemograma y bioquimica sanguinea
similares, con mucosas palidas, anorexia, decaimiento, fiebre y desmejoramiento del estado
corporal. El hemograma evidencio anemia, linfocitosis y trombocitopenia, mientras que la
bioquimica sanguinea revelo hiperproteinemia, hiperglobulinemia y enzimas hepaticas
aumentadas. Dados los hallazgos clinicos y resultados de los analisis colaterales, se envio
una muestra de sangre de cada perro para realizar diagnostico molecular de hemoparasitos.
Se aplicaron diferentes protocolos de PCR dirigidos a amplificar ADN para el gen 16S ARNr de
rickettsiales de la familia Anaplasmataceae y para el gen 18S ARNr de piroplasmas (Babesia
y Rangelia), hemogregarinas (Hepatozoon) y tripanosomatidos (Trypanosomayy Leishmania).
Unicamente se amplificd ADN del 185 ARNr de tripanosomatidos para ambas muestras, los
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amplicones fueron purificados y enviados a secuenciar. Las secuencias obtenidas tuvieron
una identidad del 100 % con secuencias de T. evansi depositadas en GenBank. Con la
confirmacion de estos dos casos de tripanosomiasis canina en el departamento de Salto,
no solo se amplia la distribucion del agente en el pais, sino que ademas estos registros se
encuentran entre los mas australes de América. El diagnostico molecular constituye una
herramienta Gtil para la deteccion de hemoparasitos en caninos, en particular en casos de

cuadros clinicos complejos, como los provocados por T. evansi.

Palabras clave: Trypanosoma evansi, Tripanosomiasis canina, Surra, Perros rurales,

Uruguay.
Abstract

The objective of this study is to report two cases of canine trypanosomiasis caused by
Trypanosoma evansi, one of them fatal, in dogs from two rural localities in the department
of Salto, Uruguay. These cases occurred in September 2024 and November 2025. Both
dogs showed similar clinical signs, complete blood count, and blood biochemistry results,
including pale mucous membranes, anorexia, lethargy, fever, and deterioration of body
condition. Complete blood count analysis demonstrated anemia, lymphocytosis, and
thrombocytopenia. Biochemical analysis of blood samples revealed hyperproteinemia,
hyperglobulinemia, and elevated liver enzyme levels. Based on the clinical findings and
ancillary test results, a blood sample from each dog was submitted for molecular diagnosis
of hemoparasites. Several PCR protocols were employed to amplify DNA targeting the 16S
rRNA gene of rickettsiales from the family Anaplasmataceae, as well as the 185 rRNA gene
of piroplasms (Babesia and Rangelia), hemogregarines (Hepatozoon), and trypanosomatids
(Trypanosoma and Leishmania). Only DNA from the 18S rRNA of trypanosomatids was
amplified for both samples, and the amplicons were purified and sent for sequencing. The
sequences obtained showed 100 % identity with T. evansi sequences deposited in GenBank.
The confirmation of these two cases of canine trypanosomiasis in the department of Salto
not only expands the known distribution of the agent within the country, but also places
these records among the southernmost reported in the Americas. Molecular diagnosis
represents a valuable tool for the detection of hemoparasites in canines, particularly in the

context of complex clinical conditions, such as those associated with T. evansi.
Keywords: Trypanosoma evansi, Canine trypanosomiasis, Surra, Rural dogs, Uruguay.
Resumo

O presente estudo tem como objetivo relatar dois casos de tripanossomiase canina
causada por Trypanosoma evansi, sendo um deles fatal, em caes de duas localidades rurais
do departamento de Salto, Uruguai. Os casos ocorreram em setembro de 2024 e novembro
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de 2025. Ambos os caes apresentaram manifestagoes clinicas semelhantes, bem como
resultados comparaveis de hemograma completo e de bioquimica sanguinea, incluindo
mucosas palidas, anorexia, letargia, febre e deterioracao da condicao corporal. A analise
do hemograma completo demonstrou anemia, linfocitose e trombocitopenia. A analise
bioquimica das amostras sanguineas evidenciou hiperproteinemia, hiperglobulinemia
e elevacao das enzimas hepaticas. Com base nos achados clinicos e nos resultados dos
exames complementares, uma amostra de sangue de cada cao foi submetida ao diagnostico
molecular de hemoparasitos. Varios protocolos de PCR foram empregados para amplificar
DNA direcionado ao gene 16S RNAr de rickettsiales da familia Anaplasmataceae, bem como
ao gene 18S RNAr de piroplasmas (Babesia e Rangelia), hemogregarinas (Hepatozoon) e
tripanossomatideos (Trypanosoma e Leishmania). Apenas o DNA do gene 185 RNAr de
tripanossomatideos foi amplificado em ambas as amostras, e os amplicons foram purificados
e enviados para sequenciamento. As sequéncias obtidas apresentaram 100 % de identidade
com sequéncias de Trypanosoma evansi depositadas no GenBank. A confirmacgao desses dois
casos de tripanossomiase canina no departamento de Salto nao apenas amplia a distribuicao
conhecida do agente no pais, como também posiciona esses registros entre 0s mais austrais
ja reportados nas Américas. O diagnostico molecular representa uma ferramenta valiosa
para a deteccao de hemoparasitos em caninos, particularmente no contexto de condicoes

clinicas complexas, como aquelas associadas a T. evansi.

Palabras-chave: Trypanosoma evansi, Tripanossomiase canina, Surra, Caes rurais,

Uruguail.
Introduccion

Trypanosoma evansi es un protozoario perteneciente al orden Kinetoplastida y a la
familia Trypanosomatidae, en conjunto con Trypanosoma vivaxy Trypanosoma equiperdum,
pertenece al grupo salivaria, los cuales se localizan en el tracto digestivo anterior de los
insectos que actlian como vectoresy son de importancia sanitaria en América del Sur (Parodi
etal, 2018). En el continente americano, este protozoario es transmitido mecanicamente por
dipteros hematofagos pertenecientes a los géneros Stomoxys spp. y Tabanus spp. (Hoare,
1972); también es posible su transmision de forma iatrogénica (Kim et al., 2024), oral, a través
de la alimentacion con tejidos de animales infectados (Raina et al., 1985), via lactogénica y
venérea (Battistoni et al., 2016). Ademas, en Latinoamérica, se ha comprobado su transmision
a través de mordeduras del murciélago hematofago Desmodus rotundus, quien actila como
vector mecanico y a la vez hospedador de T. evansi (Hoare, 1965; Rojas, 2005).

Dentro del género Trypanosoma, esta especie es la que posee mayor rango de
hospedadores y distribucion geografica (Desquesnes et al., 2013). En el ambito mundial, este
protozoario ha sido reportado en al menos 48 paises de Africa y Asia. En América del Sur, su
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presenciahasidodocumentadaensiete paises, mientrasque,enelcontinente europeo,donde
el parasito no es endémico, se han registrado casos importados asociados al movimiento
de animales infectados en cuatro paises (Aregawi et al., 2019). Esta enfermedad, también
conocida como surra o mal de las caderas, afecta varias especies y los perros se encuentran
entre las especies mas susceptibles. Puede presentarse en forma cronica, caracterizada por
pérdida de peso, inapetencia y anemia, asi como fiebre intermitente, conjuntivitis, edemas
en los miembros y aumento del tamano de los linfonodulos superficiales. Asimismo,
puede manifestarse como una forma aguda, que en animales no tratados puede provocar
rapidamente la muerte (Aquino et al., 1999; Levine, 1973).

En la region, Trypanosoma evansi ha sido descripto en carpinchos (Hydrochoerus
hydrochaeris), considerados reservorios (Eberhardt etal.,2014), asi como en perros (Battistoni
et al., 2016) y caballos (Monzon et al., 1995) en Argentina. En Brasil, se ha reportado en perros
(Colpo et al., 2005; Franciscato et al., 2007), caballos (Zanette et al., 2008), bovinos (da Silva et
al., 2007) y carpinchos (Franke et al., 1994). En Uruguay, en cambio, la presencia de T. evansi
ha sido documentada (nicamente en perros de los departamentos de Artigas y Rivera (Greif
et al., 2018; Parodi et al., 2018) (figura 1). Hasta el momento, no se han registrado en esta
region casos zoonoticos causados por esta especie; el Unico reporte zoonotico corresponde
al descrito por Joshi et al. (2005) en India.

El presente estudio tiene como objetivo comunicar el hallazgo de dos casos clinicos
de tripanosomiasis canina, causada por T. evansi, en el departamento de Salto, Uruguay.
Se destaca su relevancia epidemiologica por ser los primeros casos reportados en el
departamento y la expansion de esta enfermedad hacia el sur del continente.
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Figura 1: Mapa de Uruguay con los sitios con diagndstico molecular de Trypanosoma evansi en perros.
Basado en mapa de libre acceso disponible en www.d-maps.com. Referencias: BU = Bella Union, PC =
Pueblo Cuareim, RV = Rincon de Valentin, CV = Cerros de Vera, LN = Lagos del Norte.
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Materiales y métodos
Animales del estudio

El estudio se baso en dos perros con cuadros clinicos compatibles con hemoparasitosis,
ambos provenientes de establecimientos de la zona rural del departamento de Salto
(Uruguay) en los anos 2024 y 2025.

El primero corresponde a un caso fatal de un perro macho, cruza border collie, de
un ano de edad, procedente de Rincon de Valentin (31°17'00.1"S, 57°12'11.2"0) (perro 1) y el
segundo a una hembra de ocho afios, raza kelpie australiano, de Cerros de Vera (31°36'07.9"S,
56°48'48.9"0) (perro 2). Ambos animales eran destinados a tareas de trabajo de campo con

ganado, y el perro 2 también se utilizaba para la caza del jabali (Sus scrofa).
Historia clinica

En ambos casos se evidencio desmejoramiento en el estado general de los animales,
por lo que los propietarios consultaron a una clinica veterinaria particular de la ciudad
de Salto, el primero se presentd en setiembre de 2024 (perro 1 - Rincon de Valentin) y el

segundo en noviembre de 2025 (perro 2 - Cerros de Vera).
Toma de muestras y analisis paraclinicos

En la clinica veterinaria se tomaron muestras de sangre de forma aséptica y se les
realizo hemograma y bioquimica sanguinea utilizando el equipo ProCyte One Hematology
- Catalyst One Chemistry Analyzer — IDEXX. A ambos perros se les efectud test serologico
para Leishmania infantum (Uranotest®), y al perro 2 también se le realizo frotis sanguineo,
para observar hemoparasitos, y ecografia abdominal. Una alicuota de sangre de cada uno
de los animales fue remitida al Laboratorio de Vectores y Enfermedades Transmitidas
(LVYET), Departamento de Ciencias Biologicas del CENUR Litoral Norte - Salto, Udelar, para el
diagnostico molecular de hemoparasitos.

Extraccion de ADN, PCR y secuenciacion

La extraccion de ADN se llevo a cabo utilizando el kit comercial GeneJET Genomic DNA
Purification Kit (Thermo Fisher Scientific, Vilnius, Lituania) a partir de 200 pl de sangre fresca,
siguiendo las instrucciones del fabricante. El ADN obtenido fue cuantificado mediante el
espectrofotometro Nanodrop 2000 (Thermo Fisher Scientific, Waltham, MA, EE. UU.).

A partir del ADN obtenido se aplicaron distintos protocolos de PCR para la deteccion
de los principales hemoparasitos presentes en Uruguay, como se describe en Parodi et al.
(2024). Estos protocolos estuvieron dirigidos a la amplificacion de fragmentos del gen 16S
ARNr de rickettsiales pertenecientes a la familia Anaplasmataceae, asi como del gen 185
ARNr de piroplasmas (Babesiay Rangelia), hemogregarinas (Hepatozoon)y tripanosomatidos
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(Trypanosomay Leishmania). Los detalles de los cebadores utilizados en las PCR se muestran
en la tabla 1.

Tabla 1. Cebadores utilizados para la deteccion por PCR de hemoparasitos en este

estudio
Organismo  Gen Cebador Secuencia Longitud Referencia
(pb)
Anaplasmataceae 16S ARNr  EHR16SD GGTACCYACAGAAGAAGTCC 345 Parola et al
(2000)
EHR16SR TAGCACTCATCGTTTACA GC
Piroplasmida 18S ARNr  BAB 143-167 CCGTGCTAATTGTAGGGCTAATACA 551 Almeida et al.
(2012)
BAB 694-667 GCTTGAAACACTCTARTTTTCTCAAAG
Hepatozoon spp. 185 ARNr  HEP 1mod CGCGAAATTACCCAATTCTA 670 Spolidorio et al.
(2009)
HEP 4 TAAGGTGCTGAAGGAGTCGTTTAT
Trypanosomatidae 185 ARNr 609 F CACCCGCGGTAATTCCAGC 800 a 900 Maia da Silva et
al. (2004)
706 R CTGAGACTGTAACCTCAA Ramirez et al
(2012)

Como controles positivos se utilizaron Anaplasma marginale para el 16S de
Anaplasmataceae y Babesia bigemina, Hepatozoon sp. (de Philodryas patagoniensis) y
Leishmania infantum para el 185 ARNr de piroplasmas, Hepatozoon y tripanosomatidos
respectivamente.

El producto resultante de cada PCR se visualizo utilizando un transiluminador UV
(CSLUVTSDUO312, Cleaver Scientific Ltd., UK) inmediatamente luego de la corrida de
electroforesis en gel de agarosa al 1,5 %, que contenia un intercalante GoodView® Nucleic
Acid Stain (Beijing SBS Genetech Co., Ltd). Los amplicones del tamafo esperado fueron
purificados utilizando el kit comercial GeneJET PCR Purification Kit (Thermo Fisher Scientific,
Vilnius, Lituania) y enviados a secuenciar (secuenciacion de Sanger) a la empresa Macrogen
(Sedl, Corea del Sur). Las secuencias obtenidas se corrigieron manualmente y se alinearon
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utilizando el software MEGA 12 (Kumar et al., 2024). La identidad de las secuencias consenso
fue comparada con otras disponibles en la base de datos GenBank mediante la herramienta
BLASTn (https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi).

Resultados
Signos clinicos

Los dos perros cursaron con una sintomatologia clinica similar, con decaimiento,
anorexia, fiebre, mucosas palidas y un progresivo deterioro de su estado corporal. Al perro
2 se le realizo una ecografia abdominal donde se observé hepatomegalia y esplenomegalia.

Datos hematologicos y bioquimicos

En el hemograma se observo anemia normocromica (HCM normal) en los dos casos,
una de ellas regenerativa (perro 1) (VCM normal) y otra arregenerativa (perro 2) (VCM bajo).
Ambos casos presentaron linfocitosis y trombocitopenia. En lo que respecta a la bioquimica
sanguinea, presentaron hiperproteinemia e hiperglobulinemia, y en cuanto a las enzimas
hepaticas, tanto la alanina aminotransferasa (ALT) y fosfatasa alcalina (ALP) estaban
aumentadas (tabla 2). La prueba serologica que detecta IgM e IgG frente a L. infantum fue
negativa en los dos casos, y el frotis sanguineo realizado al perro 2 no evidencio presencia
de hemoparasitos.

Tabla 2. Valores del hemograma y bioquimica sanguinea de los perros estudiados

Hemograma Perro 1 Perro 2 Valores referencia

Recuento de globulos rojos 3,25* 3,57* 5,65-8,87 M /L
Hematocrito 21,6* 20,3* 37,3-61,7 %

Hemoglobina 8,3* 8* 13,1-20,5 g/dL

VCM (Volumen corpuscular medio) 66,5 56,9* 61,6-73,5 fL
RGB (Recuento de globulos blancos) 13,82 15,13 5,05-16,76 K/pL
% Neutrofilos 29,1 35 %

% Linfocitos 65,1 58,7 %

% Monocitos 3,2 5,4 %

% Eosinofilos 2,5 0,7 %

% Basofilos 0 0,1 %

Neutrofilos 4,02 53 2,95-11,64 K/pL

Linfocitos 9* 8,88* 1,05-5,10 K/pL

Monocitos 0,45 0,82 0,16-1,12K/pL

Eosinofilos 0,35 0,11 0,06-1,23 K/pL

Basofilos 0,01 0,01 0,00-0,10 K/pL
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Plaquetas 116* 107* 148-484 K/uL

Bioquimica sanguinea

Glucosa 81 70 70-140mg/dL
Creatinina 0,8 0,7 0,5-1,8mg/dL
Nitrogeno ureico 14 13 7-27mg/dL
Proteinas totales 8,5* 9,5*% 5,2-8,2 g/dL
Albumina 2,3 2,4 2,2-3,9 g/dL
Globulina 6,2* 7% 2,5-4,5 g/dL

ALT 371* 298* 10-125 U/L

ALP 448* 1759* 23-212 U/L

Marcados con * valores que se encuentran fuera del rango de referencia.
Diagnostico por PCRy secuenciacion

De los diferentes protocolos de PCR realizados, Gnicamente se amplifico ADN del 185
ARNr de tripanosomatidos para ambas muestras. De los amplicones purificados y enviados
a secuenciar se obtuvieron dos secuencias consenso de 803 pares de bases, las cuales
evidenciaron una homologia del 100 % con secuencias correspondientes a T. evansi, T. brucei

y T. equiperdum disponibles en el GenBank.
Tratamiento y evolucion de los animales

En lo que respecta al perro 1, fallecio a las 48 horas de haberse enviado la muestra
de sangre para el diagnostico molecular, al animal se le habia comenzado un tratamiento
sintomatico, pero no se llego a implementar un tratamiento antiparasitario.

Mientras que en el caso del perro 2, ante la sospecha de hemoparasitos transmitidos
por vectores y en particular que podria tratarse de Rangelia vitalii por ser perros del medio
rural y del norte del pais, se inicio un tratamiento con dipropionato de imidocarb. Luego de
obtenido el resultado de la PCR, se inicio un tratamiento con aceturato de diminazeno. Este
caso evoluciono favorablemente luego de iniciar el tratamiento y fue dado de alta.

Discusion

En Uruguay, en perros,se han diagnosticado de formaautoctona diversos hemoparasitos
de transmision vectorial, entre ellos Rangelia vitalii, Babesia vogeli, Hepatozoon canis,
Hepatozoon americanum, Anaplasma platys, Leishmania infantum y Trypanosoma evansi.
Estos agentes provocan una sintomatologia clinica variable; sin embargo, la anemia y la
trombocitopenia se presentan con frecuencia en los animales afectados (Greif et al., 2018;
Parodi et al., 2018, 2024; Satragno et al., 2017). En el norte del pais, R. vitalii y T. evansi

constituyen los principales hemoparasitos en perros rurales, debido a que las infecciones
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que producen cursan con cuadros clinicos graves y potencialmente mortales cuando no
se instaura un tratamiento a tiempo (Greif et al., 2018; Parodi et al., 2018, 2024). Los casos
de tripanosomiasis canina causada por T. evansi se reportan en perros de zonas rurales
y frecuentemente se asocian a actividades relacionadas con la caza. Los perros pueden
infectarse a través de dipteros vectores o por via oral, mediante la ingestion de carne
proveniente de animales silvestres infectados (Hoare, 1972; Raina et al., 1985).

Los principales signos clinicos de la tripanosomiasis canina incluyen decaimiento,
inapetencia, linfadenomegalia, adelgazamiento progresivo, palidez de mucosas y fiebre.
Estos signos fueron observados en ambos animales del presente reporte y coinciden con los
hallazgos de otros estudios realizados en nuestra region (Colpo et al., 2005; Franciscato et
al., 2007; Parodi et al., 2018). Ademas, se han reportado otras manifestaciones clinicas como
conjuntivitis y edemas (Aquino et al., 1999; Levine, 1973; Parodi et al., 2018); aunque estas
alteraciones no fueron registradas en los perros del presente estudio.

En cuanto al hemograma, los valores fueron similares entre los dos casos, donde se
evidencio anemia, la cual se atribuye a supresion eritropoyética, hemodilucion, hemolisis y
accion directa de los parasitos (Brandao et al., 2002), asi como linfocitosis y trombocitopenia,
debida a la disminucion de la sobrevida de las plaquetas (Jain, 1993). Estas alteraciones
coinciden con lo descrito en la patogenia de la enfermedad y en lo reportado en el resto de
los casos de animales parasitados con T. evansi en la region (Battistoni et al., 2016; Colpo
et al., 2005; Franciscato et al., 2007; Greif et al., 2018; Parodi et al., 2018; Silva et al., 1995). La
anemia y la trombocitopenia constituyen hallazgos frecuentes en el hemograma de perros
afectados por la mayoria de los hemoparasitos presentes en Uruguay (Parodi et al., 2024).

En cuanto a la bioquimica sanguinea, ambos pacientes evidenciaron hiperproteinemia,
con niveles basales de albiumina e hiperglobulinemia, lo que puede ocasionar la
hiperproteinemia (Brandao et al., 2002). La alanina aminotransferasa (ALT) y la fosfatasa
alcalina (ALP) se encontraban aumentadas, alteraciones que pueden deberse a dano del
tejido hepatico, en particular de los hepatocitos, debido a hipoxiay elaumento de bilirrubina
causada por hemolisis (Meyer et al., 1992) (tabla 2).

Tanto los resultados del hemograma como los de bioquimica sanguinea observados en
los dos perros de este estudio son similares con los reportados en el pais (Greif et al., 2018;
Parodi et al., 2018).

Con respecto al diagnostico, en determinados casos clinicos, como en el perro 2, el
examen microscopico del frotis sanguineo no permite evidenciar la presencia de elementos
parasitarios como tripomastigotes debido a la baja parasitemia. Esta limitacion diagnostica
resalta la importancia de incorporar métodos complementarios; las técnicas moleculares,

como la PCR, son una herramienta Gtil para confirmar el diagnostico etiologico.
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Incluso, el pronostico se asocia parcialmente con los niveles de parasitemia, dado que
varios de los reportes en los que se detectan parasitos en frotis sanguineos corresponden a
casos fatales, lo que concuerda con la alta letalidad descrita para esta enfermedad (Parodi
et al., 2018; Seidl et al., 2001). Es probable que la carga parasitaria en el caso del perro 2 haya
sido baja, lo que también podria haber contribuido a su respuesta favorable al tratamiento.

En lo que refiere a la distribucion de T. evansi en la region, en Argentina, los reportes
mas proximos corresponden a la zona rural Los Charrias, provincia de Entre Rios (Battistoni
et al.,, 2016) y otro a un caso en Monte Caseros, provincia de Corrientes (Bazzalo et al., 2018).

Mientras que los casos reportados mas al sur de Brasil pertenecen a Uruguaiana (Colpo
et al., 2005; Guim et al., 2013), Santana do Livramento (Azambuja et al., 2017) y Santa Maria
(Franciscato et al., 2007), en el estado de Rio Grande del Sur.

Teniendo en cuenta los dos anteriores registros de T. evansi en Uruguay, en las ciudades
de Bella Union y Rivera (Greif et al., 2018; Parodi et al., 2018), estos dos nuevos casos en
Rincon de Valentin y Cerros de Vera, en el departamento de Salto, amplian la distribucion
del agente en el pais y se encuentran entre los mas australes de América.

En cuanto a la epidemiologia, ambos casos deben ser considerados autoctonos, ya que
los animales eran nacidos en el pais y residian en las localidades mencionadas, tampoco
habian viajado fuera del territorio nacional. Los perros eran utilizados en diferentes tareas
del ambito rural para el trabajo con ganado y uno de ellos (perro 2) participa en cacerias
de jabali en su zona de residencia. Es por ello que en este Gltimo caso la transmision del
parasito puede haber sido oral, ya que el animal es utilizado con frecuencia para la caza.

Finalmente, la deteccion molecular de T. evansi es una herramienta Gtil, pero se
debe tener en cuenta que en la PCR utilizada en estos casos se amplifica un fragmento
conservado del gen 18S ARNr presente en otros tripanosomas como Trypanosoma brucei
brucei, responsable de provocar nagana, enfermedad que afecta a mamiferos no humanos
(Finelle, 1983), Trypanosoma brucei gambiense y Trypanosoma brucei rhodesiense, que
causan el mal del suefio en humanos (Simarro et al., 2010), estas tres subespecies ocasionan
enfermedad en la misma region de Africa. Asi como también T. equiperdum, que es de
transmision venérea y causa durina en equinos en varias regiones del mundo, incluida
Sudamérica (Gizaw et al., 2017).

Por lo tanto, aspectos epidemiologicos como la especie afectada, el ambiente y la
localizacion geografica deben ser tomados en cuenta para la interpretacion del resultado
de esta PCR.

Conclusiones

LosdoscasosdetripanosomiasisporT.evansidetectadosencaninosdeestablecimientos
rurales del departamento de Salto amplian la distribucion conocida del agente en Uruguay
y se ubican entre los registros mas australes de Ameérica.
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El diagnostico molecular de T. evansi en perros rurales o de caza procedentes del norte

del pais, con sospecha de hemoparasitos, deberiaincorporarse a los protocolos diagnosticos.
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